
Montag, 21.03.2011

Gebiet Chair Vortragender Thema

Markus Löffler Eröffnung 09:00-09:20

Medizinische Informatik Prof. Dr. Alfred Winter Alfred Winter Health Information Systems - Archtectures and Strategies 09:20-09:40

Franziska Jahn Prozessbenchmarking der Arztbriefschreibung an MHH und 

UML

09:40-10:00

Ontologien Prof. Dr. Heinrich Herre Patryk Burek The Ontology of Cellular Genealogies 10:00-10:20

Irene Teich Vorgehensweisen für eine automatisierte Erfassung 

unterspezifizierter Prozesse

10:20-10:40

Pause

Silvia Gross, Alexandr 

Uciteli

Metadata Repository in LIFE 11:00-11:20

Peter N. Robinson The Human Phenotype Ontology 11:20-12:00

Mittagspause

Systembiologie / Prof. Dr. Ingo Röder Lars Thielecke Stem cell aging and clonality 13:00-13:20

Mathemat. Modellierung Dr. Jörg Galle Ingmar Glauche CML therapy can benefit from the activation of HSCs 13:20-13:40

Axel Krinner Combining two model paradigms: How an agent-based 

haematopoietic stem cell model couples to an ordinary 

differential equations model of mature granulopoiesis

13:40-14:00

Peter Buske Modelle der Entwicklung von Darmkrypten 14:00-14:20

Pause

Jens Przybilla Modelle der Organisation von Knorpeltransplantaten 14:50-15:10

Joerg Galle/ Thimo 

Rohlf

Modelle der epigenetischen Regulation der Transkription 15:10-15:30

Sybille Schirm HaematoSYS WP1.2: Erythropoiese-Modell 15:30-15:50

Freie Themen/eingeladener Vortrag Gabriele Müller Die Sächsische Brustkrebsinitiative: Zielstellung und 

Ergebnisse nach  4 Jahren Laufzeit

15:50-16:20

Pause

LIFE/IFB Prof. Dr. Markus Löffler Frank Meineke, David 

Petroff

IFB AdipositasErkrankungen: Studienprojekte  - ein Überblick 16:40-17:00

Prof. Dr. Alfred Winter Frank Meineke, 

Sebastian Stäubert

IFB AdipositasErkrankungen: Konzept der 

Forschungsdatenbank

17:00-17:20

Peter Ahnert LIFE: Body scanner 17:20-17:40

Alexander Kiel LIFE: Biobank 17:40-18:00

ab 18.30 Uhr Fußball Soccer-World

Klinische Studien und systembiologische Modelle -

veranstaltet durch IMISE, IZBI, ZKS



Dientag, 22.03.2011

Gebiet Chair Vortragender Thema

Klinische Studien Dr. Oana Brosteanu Bettina Hentschel IDH1  mutation bei Patienten mit anaplastischem Astrozytom 

und Glioblastom
9:00-9:20

Dr. Peggy Houben Christoph Engel Vergleich von Modellen zur Risikoberechnung bei familiären 

Krebserkrankungen
9:20-9:40

Meinhard Mende Telemonitoring bei Herzinsuffizienz-Patienten - die TIM-HF-

Studie

9:40-10:00

Maryam Yahiaoui-

Doktor 

PAIN-OUT: Ein europäisches Register zur Verbesserung der 

postoperativen Schmerztherapie
10:00-10:20

Pause

Marita Ziepert Mega-CHOEP-Studie 10:40-11:00

Genetische Statistik / Biometrie Prof. Dr. Korbinian Strimmer Markus Kreuz Genetische Komplexität und Alter in diffus großzelligen B-Zell-

Lymphomen

11:00-11:20

Dr. Dirk Hasenclever Maciej Rososlowski Genexpressionsanalyse diffus großzelliger B-Zell-Lymphome 11:20-11:40

Bernd Klaus Explorative Analyse der Haematosys Zeitreihendaten 11:40-12:00

Mittagspause

Markus Scholz Seltene Varianten in krankheitsassoziierten Genen - die 

nächste Generation genomweiter Assoziationsstudien?
13:00-13:20

Holger Kirsten MALDI-TOF basierte Genotypisierung: Charakterisierung und 

Optimierung der Methode sowie Anwendung in genetischen 

Studien zur Rheumatoiden Arthritis

13:20-13:40

Bioinformatik PD Dr. Hans Binder Sebastian Gibb Proteomics Analysen mit MALDIquant 13:40-14:00

Prof. Dr. Markus Löffler Verena Zuber CAT/CAR Variablen Selektion für SNP Daten 14:00-14:20

Pause

Henry Wirth Sorting the proteome/ molecular trajectories 14:50-15:10

Lydia Hopp disentangling cancer subtypes 15:10-15:30

Hans Binder Molecular phenotypic portraits – exploring the ‘OMES’ with 

individual resolution

15:30-15:50

U.-D. Braumann Kolokalisationsanalysen in benignen und malignen Follikeln 15:50-16:10

Klinische Studien und systembiologische Modelle -

veranstaltet durch IMISE, IZBI, ZKS


